
da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-2.0

0

1.5
ed

ge
R_

cp
m

C0
(3738 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-1.8

0

1.9

C1
(1370 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-1.8

0

1.7

C2
(2366 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-1.6

0

1.8

C3
(1275 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-1.4

0

2.0

C4
(2398 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-2.5

0

1.4

C5
(333 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-1.8

0

2.0

ed
ge

R_
cp

m

C6
(624 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-1.7

0

2.0

C7
(1306 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-2.0

0

1.8

C8
(922 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-1.9

0

1.8

C9
(1641 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-2.0

0

1.5

C10
(3020 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-0.8
0

2.5

C11
(605 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-1.8

0

2.0

ed
ge

R_
cp

m

C12
(538 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-1.5

0

1.9

C13
(223 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

-2.0

0

1.4

C14
(1060 genes)

da
y1

da
y2

da
y3

da
y4

da
y5

0

1.2

2.5

C15
(265 genes)


